
PROGRAMA DE PÓS-GRADUAÇÃO EM BIODIVERSIDADE E 
CONSERVAÇÃO DA NATUREZA 

 

Disciplina: Ferramentas modernas aplicadas ao estudo da 

biodiversidade 

Carga Horária: 45 horas (3 créditos) 
 

Ementa: 
Estudo de tecnologias e ferramentas (microscopia DIC, fluorescência, confocal e eletrônica, 
espectroscopia,  raio X, delimitação computacional de espécies, biologia molecular, evolução 
molecular, diversidade taxonômica, funcional e filogenética) usadas para reconhecimento da 
biodiversidade, a saber: 
 
1. Microscopia: microscopia de campo claro, contraste de fase, contraste interferencial diferencial, 
microscopia confocal, microscopia eletrônica de varredura, FIB, microscopia eletrônica de 
transmissão. 
2. Espectroscopia, raio X, citometria de fluxo: aplicações em estudos de biodiversidade. 
3. Biologia e Evolução Molecular: PCR, FISH, RFLP, clonagem e sequenciamento, DGGE, AFLP, 
NGS, introdução aos principais marcadores moleculares usados em sistemática molecular (COI, ITS, 
18SrDNA e 28SrDNA e 16SrDNA), citogenética, princípios de sistemática molecular, delimitação 
computacional de espécies, barcoding, filogenômica e DNA ambiental (metataxonômica). 
4. Distribuição de espécies: ferramentas modernas usadas em estudos sobre distribuição espacial. 
5. Diversidade taxonômica, funcional e filogenética: ferramentas e comparações. 
6. Classificações biológicas na era das moléculas: Archaea, Eubacteria e Eucarya.  
 

Objetivos:  
- apresentar aos pós-graduandos distintas ferramentas aplicadas ao estudo da biodiversidade; 
 
- despertar o interesse e desenvolver o espírito crítico e criativo dos pós-graduandos para aplicação 
de distintas ferramentas modernas nas áreas de microscopia, biologia molecular, evolução molecular, 
química, física, entre outras, em seus projetos de pesquisa; 
 
- apresentar parte do parque de equipamentos multiusuários instalado na UFJF; 
 
- discutir ferramentas e metodologias em fronteiras do conhecimento na área de biodiversidade. 
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