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RESUMO:

	O desenvolvimento de modelos matemáticos da resposta imunológica permite que os mecanismos desse sistema de defesa possam ser melhor compreendidos. O objetivo principal deste trabalho é o estabelecimento de um acoplamento de modelos distintos em diferentes escalas e aspectos do sistema imune. São apresentados dois exemplos de acoplamento: no primeiro, um modelo em que o processo de inflamação local no pulmão é descrito por Equações Diferenciais Parciais (EDPs) enquanto um sistema de Equações Diferenciais Ordinárias (EDOs) é utilizado para representar a resposta sistêmica. A simulação de diferentes cenários permite a análise da dinâmica de diversas células do sistema imune na presença de um patógeno (bactéria). No segundo exemplo, um conjunto de equações ordinárias que representa uma infecção pelo vírus da hepatite C (HCV) é acoplado a um sistema de equações diferenciais parciais que foi desenvolvido para representar a dinâmica intracelular. Esse exemplo permitiu o estudo da replicação do HCV sob efeito de terapia com uso de drogas do tipo DAAs (Direct Acting Anti-virus) e foi validado comparando-se a dados experimentais.
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