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REDES COMPLEXAS PARA ANÁLISE DE INFLUÊNCIA ENTRE PESQUISADORES

Ciência da Computação - Noturno

12

HEDER SOARES BERNARDINO
DSc em Modelagem Computacional (LNCC)

2017

Nesse trabalho, foi analisado o comportamento de iteração entre autores e coautores de uma rede
social científica. A rede foi modelada através dos dados disponibilizados pela DBLP. Para
auxiliar as análises, foi utilizado técnicas de redes complexas que permitiram analisar a
topologia da rede. Dentre as análises realizadas destacam-se a distribuição de grau, influência e
medidas de centralidade em redes complexas. A análise topológica possibilitou o entendimento
do comportamento gerado pela função de influência que foi utilizado no modelo da rede. As
medidas de centralidade permitiram identificar quais eram os pesquisadores mais centrais da
rede.
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SEGMENTAÇÃO AUTOMÁTICA DE DOSSEL FLORESTAL EM NUVENS DE PONTOS
TRIDIMENSIONAIS

Ciência da Computação - Noturno

11

BERNARDO MARTINS ROCHA
DSc em Modelagem Computacional (LNCC)

2017

A altura do dossel é um dos maiores preditores de biomassa e carbono nos ecossistemas
florestados. Além disso, os ecossistemas de mangue representam um dos reservatórios de
carbono mais concentrados que se degradam rapidamente como resultado do desmatamento,
desenvolvimento e manipulação hidrológica. Para quantificar o estoque de carbono presente nos
troncos e galhos exige a segmentação do tronco e do dossel. As regiões do mangue estão
situadas em áreas periodicamente alagadas e de solo predominantemente lamoso, essas
condições o tornam de difícil acesso, e acaba sendo muitas vezes inviável obter essas
informações por métodos tradicionais. Este trabalho tem como objetivo desenvolver um método
de segmentação de tronco e dossel a partir do escaneamento a laser que fornece uma nuvem de
pontos tridimensionais de maneira rápida e acurada, é uma alternativa ao trabalho manual que é
demorado e custoso e realizado por especialistas, e também uma substituição aos métodos
tradicionais obtidos em campo.
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LEIFDB: UM BANCO DE DADOS PARA ORGANIZAÇÃO DE INFORMAÇÕES
PROVENIENTES DA ANÁLISE COMPARATIVA DO GENOMA DA BACTÉRIA
LEIFSONIA XYLI

Ciência da Computação - Noturno

11

JAIRO FRANCISCO DE SOUZA
DSc em Informática (PUC-Rio)

2017

A cultura da cana-de-açúcar no Brasil é utilizada principalmente para a produção de açúcar e
etanol. Porém existem doenças que acometem a cultura e que preocupam o setor canavieiro
quanto a redução de produtividade, dentre elas uma das mais importantes é o raquitismo da
soqueira, causada pela bactéria Leifsonia xyli subsp. xyli. Existem várias espécies que compõem
o gênero Leifsonia, sendo que somente uma delas é patogênica a plantas, as demais são bactérias
de vida livre. Neste sentido, o objetivo deste trabalho é organizar as informações sobre o
genoma completamente sequenciado destas bactérias, quando disponíveis, a fim de estabelecer
um ambiente que organize as informações e que auxilie no processo de comparação de
sequências e anotação funcional entre as espécies deste gênero, visando aspectos associados a
patogenicidade. O banco de dados em construção, chamado de LeifDB, possui atualmente
informações obtidas a partir do genoma completamente sequenciado de 11 bactérias (dentre
elas: 5 espécies do gênero Clavibacter e 6 espécies do gênero Leifsonia). As informações do
genoma de espécies Clavibacter foram adicionadas por se tratar do gênero mais próximo a
Leifsonia e da mesma forma apresentando espécies patogênicas a plantas. O banco contém a
predição de ORFs dos 11 genomas, obtida pelo programa PROKKA, categorização funcional de
acordo com o COG e  anotação funcional descrita para Projeto Genoma de bactérias do gênero
Xanthomonas. O objetivo principal é auxiliar a identificação de grupos de genes associados a
patogenicidade.
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INVESTIGAÇÃO DO ESFORÇO NECESSÁRIO NAS ETAPAS DO TREINAMENTO DE
MODELOS ACÚSTICOS E DE LINGUAGEM PARA TRANSCRIÇÃO DE ÁUDIO E SEU
IMPACTO NA ACURÁCIA DE MODELOS
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11

VICTOR STROELE DE ANDRADE MENEZES
Doutor em Engenharia de Sistemas e Computação

2017

Reconhecimento de fala é um tema recorrente nas áreas de Recuperação de Informação e web. A
possibilidade do computador processar sinais de áudio e gerar transcrições textuais criam uma
série de aplicações para estas informações. Os sistemas de reconhecimento de fala utilizam
modelos estatísticos, que são construídos através de treinamento supervisionado, e regras de
estruturas de linguagem. O maior desafio desses sistemas é treinar os modelos acústicos e de
linguagem com o objetivo de maximizar a acurácia do texto transcrito . Este treinamento é um
processo caro pois necessita de uma base de arquivos consideravelmente grande e bem
processada  e demanda o cumprimento de diversas tarefas, tudo isto para encontrar uma
modelagem satisfatória. A abordagem proposta neste trabalho tem como objetivo explorar as
tarefas pertinentes no treinamento de modelos acústicos e de linguagem com o objetivo de
encontrar quais delas mais influenciam na acurácia final do modelo e direcionar melhor o tempo,
empenho e desenvolvimento de melhorias. Através dos experimentos realizados neste trabalho,
conclui-se que o investimento no processamento da base utilizada no treinamento de modelos
resultou no melhor ganho, com relação a WER (Word Error Rate), e possibilitou a criação de
um sistema de reconhecimento de fala robusto e com possibilidades de aplicações.
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META-ALINHAMENTO DE ONTOLOGIAS UTILIZANDO A ABORDAGEM PRESA-
PREDADOR

Ciência da Computação - Noturno
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EDUARDO BARRERE
DSc em Engenharia de Sistemas e Computação (UFRJ)

2017

Todo ano, diversos novos alinhadores de ontologias são propostos na literatura, cada um
utilizando uma premissa diferente, o que implica em desempenhos distintos de acordo com as
características das ontologias. Um meta-alinhador consiste de um algoritmo que combina
diversas abordagens a fim de obter melhores resultados em diferentes cenários. Para atingir esse
objetivo, é necessária a definição de um critério de uso das técnicas. A meta-heurística presa-
predador surgiu recentemente por meio do caminho aberto pela introdução dos algoritmos
evolucionários e tem como inspiração natural a interação entre animais. Neste trabalho, é
apresentado um meta-alinhador de ontologias que combina várias técnicas verificando o uso da
abordagem presa-predador no âmbito da parametrização das mesmas. A abordagem é avaliada
pelo benchmark da OAEI e comparada com a literatura.

30

JAIRO FRANCISCO DE SOUZA - Orientador(a)
DSc em Informática (PUC-Rio)

STENIO SA ROSARIO FURTADO SOARES - Coorientador(a)
DSc em Modelagem Computacional (LNCC)

HEDER SOARES BERNARDINO
DSc em Modelagem Computacional (LNCC)

VICTOR STROELE DE ANDRADE MENEZES
Doutor em Engenharia de Sistemas e Computação

Auditório do DCC

NICOLAS FERRANTI

201335090


